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آشنایی با اصول ساختاری پروتئینها و اسیدهای نوکلئیک بوده و روشهای محاسباتی پیشگویی  درس این از هدف   :کلی  هدف

ا ماکرومولکولها بساختار دوم و سوم ماکرومولکولها بررسی خواهد شد. همچنین اطلاعاتی در زمینه پیشگویی عملکرد و میانکنش 

 هم در اختیار دانشجویان قرار خواهد گرفت.
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 اول اصول ساختار ماکرو مولکولها ،اهمیت و ضروری دسترسی به ساختار ماکرو مولکولها ،معرفی درس

 دوم ماکرو مولکولها و معرفی نرم افزارهای همترازیبررسی پایگاههای داده توالی 

 سوم نرم افزار های همترازی دوتایی

 چهارم معرفی نرم افزارهای همترازی چندتایی و کاربرد ان در شناساییی مناطق حفاظت شده

 پنجم معرفی پایگاههای دادم موتیف و دمین

 ششم پروتئین و بررسی ساختار اول و دوممعرفی انواع اسیدامینه ها به عنوان واحدهای سازنده  

 هفتم انواع ساختار دوم پروتئین ، پایگاه داده ساختار دوم

 هشتم PDBساختار سوم و چهارم پروتئین و اشنایی با پایگاه داده 

 نهم PDBsum داده پایگاه با اشنایی

 دهم  فولدینگ پروتئینهای روش

 یازدهم سازنده  اسیدهای نوکلئیک و بررسی ساختار اول و دوممعرفی نوکلئوتیدها به عنوان واحدهای 

 دوازدهم  DNA , RNAساختار دوم  و سوم در 

 سیزدهم پایگاههای داده ساختاری در اسیدهای نوکلئیک

 چهاردهم  میانترم

 پانزدهم روشهای پیشگویی ساختار دوم پروتئینها

mailto:mzarrabi@alzahra.ac.ir
mailto:mzarrabi@alzahra.ac.ir
https://www.adinehbook.com/gp/search?search-alias=books&author=%D8%AC%D8%A7%D9%86%D8%A7%D8%AA%D8%A7%D9%86+%D9%BE%D9%88%D8%B3%D9%86%D8%B1&select-author=author-exact
https://www.adinehbook.com/gp/search?search-alias=books&author=%D8%AC%D8%A7%D9%86%D8%A7%D8%AA%D8%A7%D9%86+%D9%BE%D9%88%D8%B3%D9%86%D8%B1&select-author=author-exact
https://www.adinehbook.com/gp/search?search-alias=books&author=%D8%B3%D8%B9%DB%8C%D8%AF%D8%B1%D8%B6%D8%A7+%D9%88%D8%B5%D8%A7%D9%84&select-author=author-exact
https://www.adinehbook.com/gp/search?search-alias=books&author=%D8%B3%D8%B9%DB%8C%D8%AF%D8%B1%D8%B6%D8%A7+%D9%88%D8%B5%D8%A7%D9%84&select-author=author-exact
https://www.adinehbook.com/gp/search?search-alias=books&publisher=%D8%AF%D8%A7%D9%86%D8%B4%DA%AF%D8%A7%D9%87+%D9%81%D8%B1%D8%AF%D9%88%D8%B3%DB%8C+%D9%85%D8%B4%D9%87%D8%AF&select-publisher=publisher-exact
https://www.adinehbook.com/gp/search?search-alias=books&publisher=%D8%AF%D8%A7%D9%86%D8%B4%DA%AF%D8%A7%D9%87+%D9%81%D8%B1%D8%AF%D9%88%D8%B3%DB%8C+%D9%85%D8%B4%D9%87%D8%AF&select-publisher=publisher-exact


 

 

 

 

 

 

 شانزدهم swiss model،  پروتئینهاسوم  ساختار پیشگویی روشهای

 هفدهم اشنایی با نرم افزار مدلر 

 هجدهم بهینه سازی و ارزیابی ساختارهای مدل شده

 نوزدهم روشهای پیشگویی عملکرد ماکرو مولکولها

 بیستم مولکولها ماکرو میانکنش پیشگویی روشهای

 یکم و بیست spdb viwer , VMDنرم افزار 

 دوم و بیست داکینگ (داکینگ )تئوری و  انواع روشهای 

 وسوم بیست نرم افزارهای داکینگ

 چهارم و بیست جمع بندی و رفع اشکال


